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Diskussion i ett tradarkiv. Foto: Elin Fries, Bitzer.
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Forord

Denna rapport ar en sammanstillning 6ver den operativa skogstradsforadlingen med
fokus pé vad som gjorts under 2021—2024, vilket utgor Skogforsks senaste
ramprogramsperiod. For de storre tradslagen beskrivs ldget i varje enskild population,
béde i text och i diagram. For de mindre tridslagen finns det enbart en text som beskriver
laget.

Rapporten riktar sig till alla som har ett intresse i svensk skogstradsforiadling, till exempel
Skogforsks partnerforetag och andra finansidrer, froodlingsigare och plantskolor,
forskare vid universitet och medarbetare vid Skogsstyrelsen.

Maénga medarbetare inom Foradlingsgruppen pa Skogforsk har bidragit till denna
rapport. De inledande delarna har skrivits av Mari Suontama och Thomas Kraft, medan
beskrivningen av foradlingspopulationerna har skrivits av de férdadlare som ansvarar for
de olika tradslagen enligt nedan.

Bjork: Ulfstand Wennstrom, Jon Ahlinder, Mateusz Liziniewicz
Contorta: Mari Suontama

Douglasgran: Johan Kroon

Ek: Johan Kroon

Gran: Adam Klingberg, Mats Berlin, Andreas Helmersson
Lark: Adam Klingberg, Andreas Helmersson

Tall: Torgny Persson, Henrik Hallingback, Johan Kroon



Ordforklaring
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Statistikprogram for avelsviardering.

Hela den ursprungliga populationen av fenotypiskt utvalda
plustrad.

Kontrollerad korsning (controlled pollination)
Varje klon korsas med tva andra kloner (double pair mating)

Forsta generationen korsningar mellan plustriad (barn till
ursprungligt plustrad)

Andra generationens korsningar, dvs F1 x F1 (barnbarn till
ursprungligt plustrad)

De plustrad fran baspopulationen som valdes ut och genererade
avkommor i en viss foradlingspopulation. Synonym till Po.

Syskon med en gemensam foralder
Syskon med samma mor och far
Grad av arftlighet

Ett satt i froplantager att kombinera hog genetisk vinst med hog
diversitet genom att 6ka antal kloner i plantagen men med fler
rameter av de basta och farre av de ldgre rankade.

Planta som odlas for skord av sticklingsris till klontest.

Oppet pollinerad, fria avhlommad (open pollinated). Oftast fran
bestand, arkiv eller plantage vilket anges.

Program for urval av trad till tex. foradlingspopulationer och
froplantager.

De plustrad fran baspopulationen som valdes ut och genererade
avkommor i en viss foradlingspopulation. Synonym till founders.

Korsning mellan kloner efter rank, basta klonen korsas med nést
basta osv. (positive assortative mating). Metoden ger hogre vinst
bland de bista traden i nista generation.

En variant pa ett korsningsschema dar traden knyts ihop genom
slaktskap.

Pollenblandning bestdende av pollen fran flera utvalda kloner.
Ofta pollen fran en hel froplantage, eller alla fader i en
foradlingspopulation.

Klonkopia producerad genom sticklingsforékning, ympning eller
somatisk embryogenes.



Allman oversikt operativ foradling
2021-2024

Huvudstrategin ar foradlingsprogram dar tradslagen delas in i flera populationer som ar
anpassade till latitud och temperatursumma. Detta anvéands for gran, tall, contorta och
bjork, medan det dr under uppbyggnad for rysk lark. Korsningar, falttester och urval sker
inom varje foradlingspopulation for att anpassa materialet till den miljé som
populationen har som mal att utveckla skogsodlingsmaterial for. Foradlingsprogrammen
baseras pa kontrollerade korsningar, berdkningar av avelsviarden for olika mélegenskaper
och sammanslagning till ett index for selektion. Dessa utrdkningar sker i TREEPLAN som
ar en del av DATAPLAN®system. Urvalet utfors genom att optimera for genetisk vinst och
diversitet med hjalp av OPSEL (Mullin 2017).

Den genetiska vinsten i en foradlingspopulation ar beroende pa foradlingens hastighet,
grad av arftlighet for egenskaperna man selekterar for, urvalsintensitet och precisionen i
selektionen. Dessa faktorer varierar mellan olika tradslag och dven mellan populationer
av samma triadslag. Vi har for de viktigaste tradslagen, redan natt betydande framsteg i
foradlingen och den berdknade genetiska vinsten for den tredje omgéngens fréodlingar,
TreO, ar 25 procent (vid 100 % internpollinering). Motsvarande siffra for EttO-
froodlingarna ar tio procent och 15 procent for TviO (Almqvist & Wennstrom 2020).

Hastigheten pa foradlingen bestdms framst av blomningen och framfor allt f6r gran och
tall som borjar blomma vid relativt hog alder leder det till 1anga generationstider.
Blomningen varierar dessutom mycket mellan olika material vilket gor att
korsningsarbetet drar ut pa tiden 6ver manga &r innan vi far ihop tillrackligt med material
for att kunna anligga effektiva faltforsok. Vi méaste fortsitta arbeta pé att utveckla olika
metoder for blomningsstimulering som leder till tidigare och rikligare blomning hos gran
och tall. Under den aktuella perioden har Skogforsk investerat i tvd nya anldggningar som
kommer att vara till stor hjilp i detta arbete. I Sdvar har det byggts tunneltilt med
finansiering frin Kempestiftelserna som kommer att anvandas for blomningsstimulering
av gran och tall, och i Ekebo har det byggts ett nytt vixthus dir vi kan underséka hur olika
faktorer som ljus, temperatur och CO,-halt paverkar blomningen hos trad.

Faltforsok baserade pé klonat material leder till hGgre precision i urval och snabbare
foradling genom mojligheten att anvanda specifika urval framét, det vill sdga de
genotyper som testas i filt selekteras som fordldrar till ndsta generation.
Sticklingsforokning for detta andamal anvands rutinmaéssigt i gran och fungerar val, men
det ar svérare att producera sticklingar for tall och Skogforsk arbetar darfor med att
forbattra metoderna for tall. En annan faktor som péaverkar precisionen vid urval ar
arftligheten av en egenskap, det som #dven kallas heritabilitet. Forsta matning pa
faltmaterialet sker vanligen efter 6—9 ar i falt och for slutligt urval mats traden vid 12—16
ars alder, de yngre aldrarna galler mest for sodra Sverige och de dldre for norra. Vissa
forsok mits ocksé vid hogre élder, vanligen efter ungefar 30 ar. Generellt ar
heritabiliteten hogre nér traden ar dldre vilket ger ett battre urval vid slutmétningen.
Genom det prelimindra urvalet efter den forsta matningen kan tid dock sparas vilket dr en
viktig faktor for att 6ka den genetiska vinsten per tidsenhet. Heritabilitet for tillvaxt
varierar mellan 10 och 25 procent beroende pa forsok och tradens élder.



Veddensitet dr en mycket viktig egenskap som dock fatt relativt lite fokus eftersom det ar
svart att méta denna egenskap i stor skala och utan att skada triden. Under ramperioden
har Skogforsk utvirderat olika metoder for att méta denna egenskap pa ett effektivt sitt.
Pilodynmatningar for veddensitet har testats i sydliga granpopulationer och matningar
med hjilp av resistograf i nordliga tallférsok. Malet med denna forskning ar att underscka
om det dr mojligt att mata veddensitet pa unga trad samt utveckla modeller for
densitetsutvirdering i foradlingspopulationer. Mélet ar att kunna integrera detta i
foradlingsstrategierna de kommande aren.

FAKTA: AVELSVARDEN

Forenklat ar avelsvardet for en individ ett méatt pa hur bra avkommor den individen
forvantas fa. Avelsvirdet ar av stor vikt vid urval av individer till den fortsatta
foradlingen och till fréplantager.

Skattningarna av avelsviarden sker med hjilp av berdkningar som anvinder en stor
mangd data ur foradlingens databas Dataplan. Basen for skattningarna ar mitdata
fran faltférsok. Om klonf6érsok finns, finns flera métningar pa varje enskild individ
fran flera olika lokaler, vilket 0kar precisionen i skattningarna.

Maitdata fran slaktingar paverkar ocksa avelsvardet for en viss individ. Till exempel
far en individ hogre avelsviarde om dess foraldrar och syskon visar bra resultat. Nar
avelsvirdet skattas vigs alla data samman, sldktingarnas resultat vags in beroende
pa hur néra slakt de ar. Slaktskapet hamtas fran korsningsschemat dar till exempel
alla syskon har samma slaktskap och far sliktskapskoefficienten 0,5 (individerna
delar i genomsnitt hélften av anlagen med varandra). I verkligheten varierar
sliktskapen mellan syskon inom samma familj och detta kan matas genom en DNA-
analys. Genom att anvinda slaktskapskoefficienter berdknade fran DNA-analyser

i stdllet for baserat pa information fran korsningsschemat kan precisionen i
skattningarna av avelsvarden oka.

Anviandning av genomiska markorer i genetisk utviardering av gran- och tallpopulationer
utvecklas i stor skala i ett samarbetsprojekt med SLU/UPSC vilket finansieras av Knut
och Alice Wallenberg Stiftelse: Norway Spruce and Scots pine Genome sequencing, Re-
sequencing and Genomic Selection.). Inom projektet utvecklas verktyg och modeller for
genomisk selektion som senare kan anvindas i foradlingspopulationer. Studier av
genomisk selektion i gran och tall har tidigare genomforts med lovande resultat (Chen
m.fl. 2018, Calleja-Rodriguez m.fl. 2020). De flesta studier s& hir langt, fokuserar pa hur
bra genomisk selektion kan prediktera avelsvirden inom en population dir en stor del av
variationen forklaras av skillnader mellan familjer. For att metoden ska vara fullt
anviandbar i den praktiska forddlingen kravs att den dessutom kan prediktera skillnader i
avelsvirden inom familjer, nagot som visat sig vara betydligt svarare. Battre forstaelse
behovs for att kunna anpassa metoden sé att den kan anviandas dven for selektion inom
familjer samt for att validera modeller 6ver flera generationer sa att tillrackligt god
precision i avelsviarden kan uppnés (Carlsson m.fl. In prep).

Intresset for anviandning av bjork har 6kat under de senaste aren och tack vare
finansiering via kompetenscentret Trees for me har foradlingen for bjork kunnat utokas
den gingna perioden. Bade i norr och séder har vi gjort framsteg i den operativa
foradlingen och ocksa startat upp flera nya fréodlingar. Inom Trees for me arbetar vi



ocksa med att utveckla genomisk selektion for bjork. Det finns dven ett 6kat intresse for
lark men dar saknas resurser for att skala upp foradlingen, ndgot vi hoppas fa till de
kommande aren.

Under senaste ramperioden har 127 nya faltférsok etablerats pa totalt 196 hektar
skogsmark och med 471 938 plantor (Tabell 1). Detta ar ungefar 50 procent mer 4n under
foregdende ramperiod och det ar gran och bjork som stér for en stor del av den 6kningen.
Under perioden har 506 faltforsok matts, det vill sdga i genomsnitt ungefar 125 forsok per
ar.

Tabell 1. Antal forsok etablerade under ramperioden samt areal i hektar och antal plantor i férséken.

Antal forsok
. Alla
Ar tradslag Tall Gran Bjork Poppel Ask Douglasgran Diverse
2021 26 8 13 3 2
2022 40 9 19 3 6 2 1
2023 34 8 11 12
2024 27 5 14 7 1
Perioden 127 30 57 19 6 10 2 3

Forsokens storlek i hektar

Alla
Ar tradslag Tall Gran Bjork Poppel Ask Douglasgran Diverse
2021 41 15 20 1 6
2022 59 15 34 5 1 4 1
2023 48 14 16 16 2
2024 47 11 26 10 0
Perioden 196 54 97 26 5 3 4 6
Antal plantor
. Alla
Ar tradslag Tall Gran Bjork  Poppel Ask  Douglasgran Diverse
2021 108654 30205 59349 2000 17 100
2022 133753 35525 76690 6209 3012 10333 1984
2023 112435 29035 40700 37700 5000
2024 117096 24780 69153 22880 283

Perioden 471938 119545 245892 60580 8209 8295 10333 19084

Foradlingspopulationerna

I detta avsnitt dr information om liget i foradlingspopulationerna samlade i
diagramform. For varje population finns ett diagram och en forklarande text som
beskriver hur langt forddlingen kommit och specifikt vilka framsteg som gjorts under
perioden 2017—-2020.



Forsta stapeln visar normalt antal plustrad som valts som founders, eller Po, till den
aktuella populationen (se faktaruta om foradlingsgenerationer for ytterligare
forklaringar). Darefter foljer staplar som visar hur manga korsningar som utforts mellan
valda Po-genotyper och antal Fi-familjer i falttest. Kolumnen ”"F1-genotyper i arkiv” visar
antalet F1-genotyper som valts ut fran falttester med Fi-familjer och som finns
tillgéngliga i arkiv i vintan pa att kunna korsas. Gron farg i staplarna visar hur mycket
som gjorts fram till och med 2020 och orange farg visar hur mycket som gjorts under
senaste ramperioden. For varje kategori visas ocksa mélsédttningen som &r en avvagning
mellan tillgdngliga resurser och en lagsta nivd som behovs for att 1angsiktigt bevara
tillracklig genetisk variation baserat pa teoretiska berdkningar.

FAKTA: FORADLINGSGENERATIONER

Startmaterialet for foradlingen ar sa kallade plustrdd som identifieras genom
skogliga inventeringar dar man letar efter tridd som har bra tillvixt och 6vriga
egenskaper som ar av intresse for aktuellt tradslag. Darefter testas avkommor till
dessa plustrad, oftast genom att samla in 6ppenpollinerade fron vilket innebar att
fadern ar okand. Genom att odla avkommorna i kontrollerade faltforsok kan
plustradens (dvs fordldratradens) avelsviarden skattas och de bista viljs ut for att
bilda grunden for olika foradlingspopulationer.

De utvalda traden kallas ofta founders och i fortsatta foradlingssteg forkortas denna
generation med P.

Nista steg i foradlingen ar att korsa dessa founders for att fa fram nésta generation i
foradlingen, dessa generationer forkortas F1. F1-familjerna laggs ut i faltforsok och
baserat pa resultaten fran dessa forsok viljs fran varje familj den individ som har
bast avelsvirde. De utvalda Fi-individerna korsas med varandra och darmed skapas
nista generation, F2.
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Figur 1. Karta som visar geografisk utbredning av malomrade for olika foradlingspopulationer av tall (Txx i
kartan) och olika froodlingszoner for tall (fargskalan i kartan).



Tpop 1 (plantagezon T1 och T2)
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Po, valda Antalet Po-korsningar F1i-familjer i falttest

E-2020 H2021-2024 -mal

Baspopulation: 381 trad (17 dldre trad + 305 trad 8o-talsurval + 59 trad

fran plantage 123 Klocke) ar ympade till arkiv och gick ut i falttest 1981—1986 (dldre och
8o-talsurval: OP fran bestind, 123 Klocke: CP polycross). 59 utvalda Po-trad

korsades 1997-1998 (DPM+PAM).

F1 félttest och korsning: 3 fenotypurvalsforsok planterades 2000. Faltférsoken innehaller
sammanlagt 66 frosddda Fi-familjer med i genomsnitt 64,6 plantor per familj. Urval for
ympning till arkiv planeras 2025.

Tpop 2N (plantagezon T1 och T2)

Tpop 2N

Po, valda Antalet Po-korsningar Fi-familjer i falttest

H-2020 M2021-2024 —mal

Baspopulation: Primérurval och ympning till arkiv av 73 finska plustrad utférdes pa
1980-talet baserat pa frystest av 550 finska plustrad (OP fréin finska plantager/arkiv).
68 Po-trad valdes baserat pa finska perfomance level values (Venildinen &Ruotsalainen
2002) som korsades 2004—2005 (DPM+PAM).

F1 félttest och korsning: 6 klontest- och fenotypurvalsforsok planterades 2011—2012.
Faltforsoken innehaller sammanlagt 609 kloner sticklingforokade fran 62 Fi-familjer
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med i genomsnitt 9,8 kloner per familj och 3,1 rameter per klon samt 70 frosddda Fi-
familjer med i medeltal 61,3 plantor per familj. Preliminarurval f6r ympning till arkiv
planeras 2025.

Tpop 2S (plantagezon T1 och T2)
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Po, valda Antalet Po-korsningar Fi-familjer i falttest

H-2020 MW2021-2024 —mal

Baspopulation: Primérurval och ympning till arkiv av 73 finska plustrad utférdes pa
1980-talet baserat pé frystest av 550 finska plustrad (OP fran finska plantager/arkiv).
68 Po-trid valdes baserat pé finska perfomance level values (Venildinen & Ruotsalainen
2002) som korsades 2004—2005 (DPM+PAM).

F1 félttest och korsning: 6 klontest- och fenotypurvalsférsok planterades 2011—2012.
Faltforsoken innehaller sammanlagt 729 kloner sticklingforokade frén 59 Fi-familjer med
i genomsnitt 12,4 kloner per familj och 3,3 rameter per klon samt 70 frosddda Fi-familjer
med i medeltal 60,0 plantor per familj. Preliminédrurval for ympning till arkiv planeras
2025.
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Tpop 3 (plantagezon T1, T2 och T3)
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Po, valda Antalet Po-korsningar Fi-familjer i falttest

m-2020 ®W2021-2024 -mal

Baspopulation: 438 trad (334 trad 8o-talsurval + 104 norska plustrad) ar ympade till
arkiv och gick ut i falttest 1993—-1994 (OP fran bestand). 70 utvalda Po-trad korsades
2012—-2014 (DPM+PAM).

F1 falttest och korsning: 4 fenotypurvalsforsok planterades 2016—2017. Faltforsoken
innehéller sammanlagt 74 frosddda Fi-familjer med i genomsnitt 203,4 plantor per
familj. Preliminarurval for ympning till arkiv planeras 2026.

Tpop 4 (plantagezon T3, T6 och T7)
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Po, valda Antalet Po- Fi-familjer i falttest Fi-genotyper i arkiv
korsningar

W-2020 MW2021-2024 —mal

Baspopulation: 206 trad (68 trad 8o-talsurval + 138 finska plustrad) dr ympade till arkiv
och gick ut i falttest 1987 (80-talsurval: OP fran besténd, finska trad: CP polycross).
70 utvalda Po-trad korsades 1998-1999 (DPM+PAM).

F1 félttest och korsning: 3 fenotypurvalsforsok planterades 2001. Faltférsoken innehaller
sammanlagt 77 frosddda F1-familjer med i genomsnitt 119,0 plantor per familj. 82 F1-
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familjer finns planterade i korsningsarkiv S23KA021071. 79 trad (12 Po + 67 F1) valdes
2019 (Opsel/Asreml) och ympades till arkiv varen 2020.

Tpop 5 (plantagezon T3, T6 och T7)

Tpop 5
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Po, valda Antalet Po-korsningar Fi-familjer i falttest

E-2020 M2021-2024 -mal

Delpopulation 1

Baspopulation: 42 trad frén plantage 1 Skaholma dr ympade till arkiv och gick ut i falttest
1978 (CP partial diallel crosses). 5 utvalda Po-trad korsades 1992/1994.

F1 falttest och korsning: 1 fenotypurvalsforsok planterades 1997. Faltforsoket innehéller
sammanlagt 3 frosddda Fi-familjer med i genomsnitt 91,3 plantor per familj. 5 Fi-familjer
finns planterade i korsningsarkiv S23KA981068. Urval for ympning till arkiv planeras
2026.

Delpopulation 2

Baspopulation: 363 trad (8o-talsurval) ar ympade till arkiv och gick ut i falttest 1991 (OP
fran bestdnd). 68 utvalda Po-trad (egentligen skulle bara 47 trad valts ut) korsades 2005—
2008 (DPM+PAM).

F1 falttest och korsning: 6 klontest- och fenotypurvalsforsok planterades 2011—2012.
Faltforsoken innehéller ssmmanlagt 9775 kloner sticklingforokade frén 73 F1 familjer med
i genomsnitt 13,4 kloner per familj och 3,4 rameter per klon samt 74 frésddda Fi-familjer
med i medeltal 88,2 plantor per familj. Prelimindrurval for ympning till arkiv planeras
2026.

Delpopulation 3

Baspopulation: 140 trad (8o-talsurval) ar ympade till arkiv och gick ut i falttest 2006 (OP
fran arkiv). 18 utvalda Po-trad korsades 2018—2020 (DPM+PAM).

F1 falttest och korsning: 6 F1 fenotypurvalsforsok med 18 frosddda Fi-familjer planteras
2021 och 2023.
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Tpop 6 (plantagezon T6 och T7)

Tpop 6
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Po, valda Antalet Po-korsningar Fi-familjer i falttest

m-2020 ®W2021-2024 -mal

Delpopulation 1

Baspopulation: 348 trad (315 trad 8o-talsurval samt 33 trad fran plantagerna 406
Bogrundet och 125 Vage) ar ympade till arkiv och gick ut i falttest 1990/1996 (80-
talsurval: OP fran bestind, 406 Bogrundet och 125 Vige: CP polycross). 49 utvalda Po-
trad korsades 2007—2011 (DPM+PAM).

F1 falttest och korsning: kopplingsmaterial i 2 fenotypurvalsférsok planterades 2011
(Tpop 2NS/5 serien) och fem klontest- och fenotypurvalsforsok planterades 2013—2014.
Faltforsoken innehéller ssmmanlagt 373 kloner sticklingforokade frén 31 Fi-familjer med
i genomsnitt 12,0 kloner per familj och 3,9 rameter per klon samt 47 frosédda Fi-familjer
med i medeltal 143,6 plantor per familj. Preliminarurval for ympning till arkiv planeras
2025.

Delpopulation 2

Baspopulation: 150 trad (8o-talsurval) ar ympade till arkiv och gick ut i falttest 2006 (OP
fran arkiv). 21 utvalda Po-trad korsades 2018—2020 (DPM+PAM).

F1 falttest och korsning: sex F1 fenotypurvalsforsok med 21 frosddda Fi-familjer planteras
2021 och 2023. Forsoken innehaller dven 13 frosddda Fi-familjer fran 2013 ars
kompletterande korsningar i delpopulation ett (10 av familjerna finns d&ven med i 2013—
2014 ars forsok).
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Tpop 7 (plantagezon T6 och T7)

Tpop 7
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Po, valda Antalet Po- Fi-familjer i falttest Fi-genotyper i arkiv
korsningar

m-2020 ®W2021-2024 -mal

Baspopulation: 209 trad (103 trad 8o-talsurval + 106 finska plustrad) ar ympade till arkiv
och gick ut i falttest 1987 (80-talsurval: OP fran bestind, finska trad: CP polycross).
68 utvalda Po-triad korsades 1998—1999 (DPM+PAM).

F1 falttest och korsning: Tre fenotypurvalsforsok planterades 2001. Faltforsoken
innehéaller sammanlagt 62 frosddda Fi-familjer med i genomsnitt 60,9 plantor per familj.
71 F1-familjer finns planterade i korsningsarkiv S23KA021072. 83 trid (14 Po + 69 F1)
valdes 2019 (Opsel/Asreml) och ympades till arkiv viren 2020.

Tpop 8 (plantagezon T6 och T10)
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Delpopulation 1

Baspopulation: 175 trid fran plantagerna 4 Skatan, 10 Ostteg, 401 Hortlax, 412
Domsjéanget och 402 Alnon ar ympade till arkiv och gick ut i falttest 1971-1980 (CP
partial diallel crosses eller polycross). 22 utvalda Po-trad korsades 1992/1994.
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F1 falttest och korsning: 1 fenotypurvalsforsok planterades 1997. Faltforsoket innehéller
sammanlagt 28 frosddda Fi-familjer med i genomsnitt 57,2 plantor per familj. 33 F1-
familjer finns planterade i korsningsarkiv S23KA981068. Urval for ympning till arkiv
planeras 2026.

Delpopulation 2

Baspopulation: 40 trad (28 trad 8o-talsurval + 12 trad fran plantage 129 Pattorp) ar
ympade till arkiv och gick ut i falttest 1996 (80-talsurval: OP frén bestand, 129 Pattorp:
CP polycross). Ytterligare 20 nya kloner frin delpopulation 1 (+7 kloner som adven
korsades 1992/1994, bryggor) korsades 2000—2005 (DPM+PAM) och 10 utvalda Po-trad
(baserat pa 1996 ars filttestresultat) korsades 2011—2013.

F1 félttest och korsning: 2 klontest- och fenotypurvalsforsok planterades 2018.
Faltforsoken innehéller ssmmanlagt 443 kloner sticklingférokade fran 36 Fi-familjer med
i genomsnitt 12,3 kloner per familj och 2,6 rameter per klon samt 26 frosddda Fi-familjer
med i medeltal 83,8 plantor per familj. Preliminérurval f6r ympning till arkiv planeras
2026.

Tpop 9 (plantagezon T12 och till del T15)
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Delpopulation 1

Baspopulation: 242 trad (8o-talsurval) ar ympade till arkiv och gick ut i falttest 1996 (OP
frén bestdnd). 42 utvalda Po-trad korsades 2011—2015 (DPM+PAM).

F1 falttest och korsning: 5 fenotypurvalsférsok planterades 2018—2019. Filtforsoken
innehéller sammanlagt 41 frosddda Fi-familjer med i genomsnitt 165,6 plantor per familj.
Preliminarurval f6r ympning till arkiv planeras 2026.

Delpopulation 2

Baspopulation: 97 trad (8o-talsurval) ar ympade till arkiv och gick ut i falttest 2006 (OP
frén arkiv). 20 utvalda Po-trad korsades 2018—2020 (DPM+PAM).

F1 félttest och korsning: sex F1 fenotypurvalsforsok med 20 frosddda Fi-familjer
planteras 2021 och 2023. Forsoken anlagda 2021 innehéller dven 33 frosddda Fi-familjer
fran delpopulation 1.
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Tpop 10 (plantagezon T10 och till del T13)

Tpop 10
70
60
50
40
30
20

10

PO, valda Antalet PO-korsningar Fi-familjer i falttest

®-2020 ®m2021-2024 -mal

Baspopulation: 280 trad (8o-talsurval) ar ympade till arkiv och gick ut i félttest 1988 (OP
fran bestand). 63 utvalda Po-trad korsades 2002—2008 (DPM+PAM).

F1 félttest och korsning: fem klontest- och fenotypurvalsférsok planterades 2013—2014.
Faltforsoken innehéller ssmmanlagt 678 kloner sticklingsforokade fran 52 Fi-familjer
med i genomsnitt 13,0 kloner per familj och 3,8 rameter per klon samt 55 frosddda F1-
familjer med i medeltal 130,6 plantor per familj (férsoken innehéller sammanlagt

57 familjer). Preliminirurval for ympning till arkiv planeras 2025. Overskottsfro frin

33 Fi-familjer forokades som fréplantor och planterades ut som kopplingsmaterial i fyra
fenotypurvalsférsok 2018—2019 (Tpop 8/9/11 serien) med i genomsnitt 75,7 plantor per
familj.
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Tpop 11 (plantagezon T10 och T12 och till del T13 och T15)
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Delpopulation 1 (tidigare T11A)

Baspopulation: 75 trid (38 trid fran plantage 22 Asing samt 32 trid 8o-talsurval + 5 trid
fran 405 Nedans;jo) ar ympade till arkiv och gick ut i filttest 1980/1996 (22 Asing och
405 Nedansjo: CP polycross, 80-talsurval: OP frén bestind). 17 utvalda Po-trad korsades
1999—2004/2012—2013 (DPM+PAM).

F1 félttest och korsning: tva klontest- och fenotypurvalsférsok planterades 2018.
Faltforsoken innehaller sammanlagt 350 kloner sticklingférokade fran 18 Fi-familjer med
i genomsnitt 19,4 kloner per familj och 3,5 rameter per klon samt 17 frosddda Fi-familjer
med i medeltal 124,4 plantor per familj. Preliminarurval for ympning till arkiv planeras
2026.

Delpopulation 2 (tidigare T11B och T11C)

Baspopulation: 130 trad fran plantagerna 426 Holm (T11B), 403 Nedansjo (T11B), 411
Domsjoanget (T11C), 18 Bran (T11C) och 410 Robertsfors (T11C) ar ympade till arkiv och
korsades aren 1963—1971 (CP partial diallel crosses).

F1 falttest och korsning: 12 fenotypurvalsférsok planterades 1970—1974. Faltforsoket
innehéller sammanlagt 578 frosddda Fi-familjer med i genomsnitt 118,6 plantor per
familj.

100 utvalda P1-trad (fran 59 Po forildrar) frén plantagerna 411 Domsjéédnget, 18 Bran och
410 Robertsfors korsades 1989 (CP i ett antal sublinjer).

F2 falttest och korsning: 3 fenotypurvalsforsok planterades 1992. Filtforsoket innehéller
sammanlagt 102 frosddda Fi-familjer med i genomsnitt 38,1 plantor per familj. 50 trad (9
Po + 29 F1 + 12 F2 individer) valdes 2016 (Opsel/TREEPLAN) och ympades till arkiv
varen 2017.
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Tpop 12 (plantagezon T12 och T15)
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Baspopulation: 357 trad (322 trad 8o-talsurval samt 35 trad fran plantage 24 Long) ar
ympade till arkiv och gick ut i falttest 1987/1980-1985 (80-talsurval: OP frén bestind,
124 Long: CP polycross). 60 utvalda Po-trad korsades 2000—2005 (DPM+PAM).

F1 félttest och korsning: fem klontest- och fenotypurvalsforsok planterades 2005—2008.
Faltforsoken innehaller ssmmanlagt 643 kloner sticklingforokade fran 53 Fi-familjer med
i genomsnitt 12,1 kloner per familj och 4,0 rameter per klon samt 61 frosddda Fi-familjer
med i medeltal 36,5 plantor per familj. Urval for ympning till arkiv planeras 2026.

Fyra fenotypurvalsforsok planterades 2018—2019 med material fran 2005 ars
kompletterande korsningar. Faltforsoken innehaller sammanlagt 16 frésddda Fi-familjer
(6 av familjerna finns 4ven med i 2005—2008 ars fors6k) med i medeltal 142,3 plantor per
familj. Prelimindrurval for ympning till arkiv planeras 2026. Material frdn 2005 érs
kompletterande korsningar ar dven planterat i 2 fenotypurvalsforsok planterade 2021
(Tpop 5/6/9 serien).

Tpop 13-18, generellt

Kloner (Founders) till de sex mellansvenska tallpopulationerna valdes ur vad som kan
betraktas som en gemensam baspopulation: cirka 550 plustriad fran det dldre
plustradsurvalet och cirka 490 plustrad fran det yngre plustradsurvalet. Det dldre
plustradsurvalet avkommeprovades till storre delen genom partiella dialleler men dven sa
kallade common testers forekom. Det yngre plustradsurvalet avkommeprovades genom
fri avblomning. Baspopulationens storlek per forddlingspopulation motsvarar cirka 175
kloner. Genomgéaende har DPM (Double Pair Mating) efterstravats vid korsning av
Founder-generationen.
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Tpop13 (plantagezonerna T13 och T16)
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Plustrad valdes baserat pd avelsviarden frén forsoksserierna for plustradskloner i
plantagerna 24 Long, 24 Bjorkaback, 403 Nedansjo, 428 Natrabolen samt serierna for det
nya plustradsurvalet i froodlingszonerna 13 och 14. Totalt valdes 52 kloner.

De valda Po-klonerna delades upp i tva delpopulationer som var for sig korsades samman
med DPM. For delpopulation 1 siddes moderplantor 2011 som sticklingsférokades 2012
och 2013. Tva forsok med sticklingar anlades 2014 och ett forsok anlades 2016 som
innehéller sticklingsforokade 1533 kloner och froplantor fréan 49 helsyskonfamiljer.
Forsoken mattes ar 2021 och 2023 och prelimindrurval av F1:or utfordes pa dessa data.
Kandidatklonerna har ympats men vissa kompletteringsympningar pagar fortfarande.
Mitning for slutligt urval av F1:or ar planerat till 2029/30.

For delpopulation 2 sdddes moderplantor 2016 som sticklingsférokades 2017, 2018 och
2019. Stickningen 2017 gick daligt och resulterade i ett fital sticklingar, varfor en tredje-
stickning utférdes. Materialet fran forstastickningen samlokaliserades med material for
Tpopi5 i ett faltforsok anlagt 2020. De andra tva stickningarna resulterade i tre faltforsok
utplanterade 2021 och 2022. Mitning for preliminédrurval ar planerad till 2027-29.

Tpop14 (plantagezon T15 och T16 och till del i T13 och T18)
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Plustrad valdes baserat pd avelsvirden frén forsoksserierna for plustradskloner i
plantagerna 29 Granas, 442 Solleron, 493 Askerud, 494 Borgvik samt serierna for det nya
plustriadsurvalet i plantagezonerna 14. Totalt valdes 60 kloner. De valda Po-klonerna
delades upp i tva delpopulationer som var for sig korsades samman med DPM.

Huvudtestningen av 1:a delpopulationen sker genom avkommeprévning av Fi-kandidater
som friavblommat i vixthus inklusive tillaggspollinering. Tre avkommef6rsok med
froplantor etablerades under 2021 och 2022. I och med att pollineringen skedde i vixthus
ar antalet fader begransat och det finns siledes teoretiska mojligheter att vilja framét
givet att markorbaserad faderskapsbestdmning av avkommorna utfors. Darfor raknas
varje friavblommad F1-klon som en F1-korsning. En tidig matning av avkommeforsoken
planeras till 2027—28.

For delpopulation 2 anlades tre Fi-klontester ar 2016 och 2017, och férstamétning av
dessa for utfordes ar 2024. Preliminarurval baserat pa dessa mitningar kommer utforas
under 2025 och 2026.

Tpop15 (plantagezon T16 och till del i T13 och T18)
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Plustrad valdes baserat pd avelsviarden frén forsoksserierna for plustradskloner i
plantagerna 28 Solvarbo, 34 Gropbacka, 36 Yttermyra, 433 Tallby samt serierna for det
nya plustradsurvalet i plantagezonerna 14. Totalt valdes 52 kloner.

Moderplantor for klontest siddes 2015 och stickningar gjordes 2016—17 och tre filttester
anlades 2019—20. Inget speciellt finns att notera fér denna population under tidsperioden
2021-2024 men mitning av klontesterna for preliminarurval &r planerad till 2026—27.
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Tpop16 (till del plantagezon T16 och T18)
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Plustrad valdes baserat pd avelsviarden frén forsoksserierna for plustradskloner i
plantagerna 30 Rankhyttan, 39 Svartnis, 40 Domle, 89 Ugglom, 431 Moviken, 442
Soller6n, 462 Forn Wij, 478 Drogsnés, 485 Lustniset, forsoksserie 205 och 260—61 samt
serierna for det nya plustradsurvalet i plantagezonerna 14. Totalt valdes 58 kloner.

De valda Po-klonerna delades upp i tva delpopulationer som var for sig korsades samman
med DPM. For delpopulation 1 sdddes material till tvd mindre forsok baserade pé
froplantor som etablerades 2009. Dessa forsok har bedémts tillrackligt omfattande for att
urval framéat ska vara mojligt. F1-kandidater valdes i forsoken 2019 baserat pé revision
2015 och placerades i ett klonarkiv pd Ekebo. Matning for slutligt urval av F1:or utférdes
ar 2023 och underlag for urval har ocksé fardigstallts med avseende pa detta. Dock har
visst ris for nya Fi-kandidater insamlats, dels pa grund av den nya métningen gav viss ny
information som dndrade laget, men ocksé darfor att klonarkivet med de preliminarvalda
kandidaterna drabbats av en hel del avgangar. Det finns séledes ett visst behov av
komplettering.

For delpopulation 2 sdddes moderplantor 2017 som sticklingsforékades 2018 och 2019.
Ett falttest anlades 2021 och ytterligare tva ar 2022. Matning for preliminarurval planeras
till 2028—29.
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Tpop17 (plantagezon T18 och till del T16)
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Plustrad valdes baserat pd avelsviarden frén forsoksserierna for plustradskloner i
plantagerna 30 Rankhyttan, 39 Svartnis, 40 Domle, 89 Ugglom, 431 Moviken, 441
Nervson, 442 Sollerén, 462 Forn Wij och 485 Lustnaset. Totalt valdes 59 kloner.

En stor del av falttesterna av Po-generationen utférdes med material fran
korsningsscheman med partiella dialleler med flera korsningar per fordlder. Da dessa
korsningar utférdes fanns ingen information om varje plustrads avelsviarde varfor de
utfordes slumpmassigt mellan plustrdden. D& resultaten fran falttesterna blev tillgéangliga
visade det sig att en del korsningar mellan tva plustrdd med bra avelsvarden gjorts. Detta
utnyttjades genom att dessa Po-plustriad placerades i Tpop17. I dessa familjer valdes F1-
kandidater ut i faltforsoken och kott insamlades (dessa ar da friavblommade
halvsyskonfamiljer) och plantor fran dem lades ut i faltforsok for att avkommepréva Fi-
kandidaterna. Baserat pa filttester valdes Fi-kloner ut och korsades samman i ett
korsningsschema med DPM och linear deployment. Moderplantor sdddes 2019 och
sticklingsforokades 2020 och 2021 med dartill f6ljande fenotypbackup. Sex faltforsok
med F2-kloner anlades ar 2023 och 2024. Egentligen 6nskades enbart tre-till-fyra stora
faltforsok i denna population men tillgdngen till storre bra markomraden var begriansad
sé det fick bli tva stora faltforsok och fyra mindre. Métning for preliminarurval av F2:or
ar planerad till 2030-31.

23



Tpop18 (plantagezon T18)
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Plustrad valdes baserat pd avelsviarden frén forsoksserierna for plustradskloner i
plantagerna 42 Péarp, 45 Saleby, 48 Langtora, 60 Olofs, 468 Tjuttorp, forsoksserie 205
samt 24 baltiska plustriadskloner som testats i faltforsok i Sverige. Totalt valdes 60 kloner.
De valda Po-klonerna delades upp i tva delpopulationer som var for sig korsades samman
med DPM.

For delpopulation 1 fick korsningarna goras/startas om pa grund av att uppsédden av
materialet misslyckades. Detta medférde att denna del av populationen tidsmassigt ligger
efter del 2. Moderplantor sdddes 2018 och sticklingsférokades 2019 och 2020. Tre
faltforsok anlades baserat pa detta material under 2022 och 2023 med en mitning for
prelimindrurval 2029—30.

For delpopulation 2 sdddes moderplantor 2014 som sticklingsforokades 2015 och 2016.
Tre filttest anlades 2018-19. Ett av dessa faltforsok strok dock med pé grund av torkan ar
2018 och ett annat drabbades hart av avgangar. Data fran denna delpopulation kommer
séledes vara ganska begriansat. Likafullt planeras matning for preliminarurval i dessa
forsok under 2025-26.

Tpop 19-23, generellt

Kloner (founders) till de fem sydligaste tallpopulationerna valdes ur en gemensam
baspopulation: Cirka 800 plustrad som avkommeprovats genom partiella dialleler eller
med friavblomning. Baspopulationens storlek per féradlingspopulation motsvarar cirka
160 kloner. Genomgéende har DPM (Double Pair Mating) tillaimpats vid korsning av
founder-generationen.
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Tpop 19 (plantagezon T19 och T20 och till del T18)
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Fréan plustradsurvalet 1979 och 1980 valdes 48 kloner, frén de dldre plustraden valdes tva
kloner. Tjugofem Fi-familjer gick ut i falttest 2001 och 18 Fi-familjer 2008. Fyrtiotre F1-
kloner har valts och planterats i arkiv 2019. Fyra Fi-familjer har planterats ut i falttest
2014. Ytterligare tre familjer, representerade av cirka tio otestade F1-genotyper per familj,
finns planterade i arkiv. Dessa korsas individuellt sinsemellan och ger en
avkommeprovning av F1-genotyperna via F2-familjer. F2-familjer finns planterade i
falttest 2019 och 2020, ytterligare F2-familjer planeras gé ut i falttest de nirmaste aren.
Flera revisioner av befintliga forsok har gjorts for underlag till plantage- och
foradlingsurval. Moderplantor sdddes upp 2022 for sticklingsprodukt som péborjades
2024. Men svar skadebild pa tall i plantskolan i Ekebo har forsenat detta. Materialet ar
kastat och inga nya sddder har péboérjats.

Tpop 20 (plantagezon T19 och T20 och till del T18)
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Frén plustradsurvalet 1979 och 1980 valdes 17 kloner, fran de dldre plustriaden valdes 23
kloner, dessutom inforlivades 10 lettiska kloner. Sju Fi-familjer gick ut i falttest 1984, en
F1i-familj 1996, 24 F1-familjer 2008 och atta Fi-familjer 2014. Trettiotva F1-kloner har
valts och planterats i arkiv 2019. Atta F1-familjer har planterats ut i filttest 2014.
Ytterligare sex familjer, representerade av cirka tio otestade F1-genotyper per familj, finns
planterade i arkiv. Dessa korsas individuellt sinsemellan och ger en avkommeprovning av
F1-genotyperna via F2-familjer. F2-familjer finns planterade i falttest 2019 och 2020,
ytterligare F2-familjer kommer att gé ut i falttest de ndrmaste aren. Flera revisioner av
befintliga forsok har gjorts for underlag till plantage- och féradlingsurval. Moderplantor
sdddes upp 2022 for sticklingsprodukt som pdborjades 2024. Men svér skadebild pa tall i
plantskolan i Ekebo har forsenat detta. Materialet ar kastat och inga nya sadder har
péborjats.

Tpop 21 (plantagezon T19 och T20 och till del T18)
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Frén plustradsurvalet 1979 och 1980 valdes 17 kloner, fran de dldre plustrdaden valdes

18 kloner, frén ett plustradsurval 1994 valdes étta kloner. Dessutom inkluderades sju
polska kloner genom pollenimport 2009. Tjugofyra Fi-familjer gick ut i falttest 2008 och
atta F1-familjer 2014. Tjugofyra F1-kloner har valts och planterats i arkiv 2019. Ytterligare
sex familjer, representerade av cirka tio otestade F1-genotyper per familj, finns
planterade i arkiv. Dessa korsas individuellt sinsemellan och ger en avkommeprévning av
F1-genotyperna via F2-familjer. F2-familjer finns planterade i falttest 2019 och 2020,
ytterligare F2-familjer kommer att g& ut i falttest de ndrmaste &ren. Flera revisioner av
befintliga forsok har gjorts for underlag till plantage- och foradlingsurval. Moderplantor
sdddes upp 2022 for sticklingsprodukts som péborjades 2024. Men svar skadebild pa tall
i plantskolan i Ekebo har férsenat detta. Materialet ar kastat och inga nya saddder har
paborjats.
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Tpop 22 (plantagezon T19 och T20)
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Frén plustradsurvalet 1979 och 1980 valdes 50 kloner. 22 Fi-familjer gick ut i falttest
2001 och 20 Fi-familjer 2008. Fyrtiotva F1-kloner har valts och planterats i arkiv 2019.
En Fi-familj har planterats ut i falttest 2014. Ytterligare tre familjer, representerade av
cirka tio otestade F1-genotyper per familj, finns planterade i arkiv. Dessa korsas
individuellt sinsemellan och ger en avkommeprovning av Fi-genotyperna via F2-familjer
och en indirekt avkommeprévning av fordldrarna till de tre familjerna. F2-familjer finns
planterade i filttest 2019 och 2020, ytterligare F2-familjer planeras gé ut i falttest de
niarmaste aren. Flera revisioner av befintliga forsok har gjorts for underlag till plantage-
och foradlingsurval. Moderplantor sdddes upp 2022 {or sticklingsprodukt som paborjades
2024. Men svar skadebild pé tall i plantskolan i Ekebo har forsenat detta. Materialet ar
kastat och inga nya sddder har paborjats.

Tpop 23 (plantagezon T19 och T20)
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Frén plustradsurvalet 1979 och 1980 valdes 17 kloner, fran de dldre plustriaden valdes 19
kloner. Dessutom inkluderades fyra lettiska kloner, tva kloner fran ett plustradurval 1994

27



och tre polska kloner genom pollenimport 2009. Trettiotva Fi-familjer gick ut i falttest
2008 och fem Fi-familjer 2014. Trettiotvd Fi-kloner har valts och planterats i arkiv 2019.
Ytterligare tre familjer, representerade av cirka tio otestade F1-genotyper per familj, finns
planterade i arkiv. Dessa korsas individuellt sinsemellan och ger en avkommeprévning av
F1-genotyperna via F2-familjer. F2-familjer finns planterade i falttest 2019 och 2020,
ytterligare F2-familjer kommer att g ut i falttest de ndrmaste &ren. Flera revisioner av
befintliga forsok har gjorts for underlag till plantage- och féradlingsurval. Moderplantor
séddes upp 2022 for sticklingsprodukt som paborjades 2024. Men svar skadebild pé tall i
plantskolan i Ekebo har férsenat detta. Materialet ar kastat och inga nya sddder har
paborjats.
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Figur 2. Karta visar geografisk utbredning av malomrade for olika féradlingspopulationer av gran (Gxx i
kartan) och olika froodlingszoner for gran (fargskalan i kartan).

29



Gran norra Sverige — generell bakgrund

Urvalen till féradlingspopulationerna gjordes 2006. Materialen hirstammar fran fyra
olika ursprung:

1) Gamla plustriadsinsamlingen 1940—1950-tal.

2) Nya Plustrddsinsamlingen 1983.

3) Testade kloner fran halvsyskon fran plustriadsinsamlade kloner 1983.
4) Helsyskon fran korsning av plustrad.

Gpop 1 (plantagezon G1)

Gpop 1

70
60

50

40
30
20

10

Po, valda Antalet Po-korsningar Fi-familjer i falttest

m-2020 MW2021-2024 —mal

Bakgrund

Gpop 1 bestér av atta gamla plustrad, 38 nya plustrad samt 14 kloner fran halvsyskon.
Totalt dr det 60 founders. Samtliga har bedomts som autoktona men detta har ej
verifierats.

Lige

Gpop 1 har kommit l&ngt. 62 av 65 planerade korsningar har genomf6rts fram till 2024.
2018 forokades 16 familjer till moderplantor, 2020 gjordes sticklingar som planterades ut
hosten 2021 tillsammans med Gpop2. 2022 férokades en ny omgang moderplantor upp
med 33 familjer. Sedan tidigare finns 13 familjer i falttest.
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Gpop 2 (plantagezon G1 och G2)
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Bakgrund

Gpop 2 bestar av 27 gamla plustrid, 15 nya plustrdd samt 14 kloner fran halvsyskon.
Totalt ar det 56 founders. Samtliga har bedomts som autoktona men detta har ej
verifierats.

Lige

Gpop 2 har kommit relativt langt vad géller korsningar, 59 st genomférda av planerade
66. 2018 forokades 11 familjer till moderplantor, 2020 gjordes sticklingar som planteras
ut hosten 2021 tillsammans med Gpop1. Sedan tidigare finns 11 familjer i falttest. Inga
nya moderplantor har férékats under perioden 2020-2024.

Gpop 3 (plantagezon G2 och till del G1)
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Bakgrund

Gpop 3 bestar av fem gamla plustrad, 42 nya plustrad samt 13 kloner fran halvsyskon.
Totalt ar det 60 founders. Samtliga har bedomts som autoktona men detta har ej
verifierats.

Lige

Gpop 3 har i stort sett korsats klart. Nigra enstaka korsningar har inte lyckats
genomforas men foraldrarna till dessa finns 4nda med i minst en annan korsning varfor
det far anses fardigt. 2019 forokades 12 familjer till moderplantor. 2021 forokas dessa till
sticklingar som planterades ut tillsammans med material fran Gpop4 hosten 2022. Sedan
tidigare finns 19 familjer i falttest. Detta ger totalt 31 familjer i falttest vid periodens slut.
Inga nya moderplantor har foérokats for denna population under perioden.

Gpop 4 (plantagezon G2 och G3)
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Bakgrund

Gpop 4 bestar av sex gamla plustrid, 30 nya plustrad samt 21 kloner fran halvsyskon.
Totalt dr det 57 founders. Samtliga har bedomts som autoktona men detta har €j
verifierats.

Lige

Gpop 4 har dven den korsats klart. 2019 férékades 13 familjer till moderplantor. 2021
forokas dessa till sticklingar som planterades ut tillsammans med material fran Gpop3
hosten 2022. Sedan tidigare finns 7 familjer i falttest. Totalt finns darmed 20 familjer i
falttest vid perioden slut. Under perioden har en fo6rokning av moderplantor gjorts med
G4-material 2024. Denna forokning omfattade 32 familjer.
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Gpop 5 (plantagezon G3)
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Bakgrund

Gpop 5 bestér av sex gamla plustrad, 27 nya plustrad samt 24 kloner frin halvsyskon.
Totalt dr det 57 founders. Samtliga har bedomts som autoktona men detta har €j
verifierats.

Lige

Gpop 5 ar mer eller mindre fardigkorsad. Négra fa, enstaka korsningar aterstar vilka
troligen inte ar kritiska for att komma vidare. 2021 férékades 19 familjer till
moderplantor. 2023 forokades dessa till sticklingar som planterades ut hosten 2024 och
2025. Sedan tidigare finns 8 familjer i falttest. Totalt har vi alltsd 27 familjer i falttest.

Gpop 6 (plantagezon G3)
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Bakgrund

Gpop 6 bestar av tre gamla plustridd, 22 nya plustrdd samt 35 kloner fran halvsyskon.
Totalt ar det 60 founders. Samtliga har bedomts som autoktona men detta har ej
verifierats.

Lige

I Gpop 6 ar 53 familjer korsade. 2022 forokades 33 familjer till moderplantor. 2024
forokades dessa till sticklingar som planeras att planteras 2025. Resterande forsok i
serien kommer planteras 2026. Sedan tidigare finns nio familjer i falttest.

Gpop 7 (plantagezon G3 och G4)

Gpop 7
8o
70
60
50
40
30
20

10

Po, valda Antalet Po-korsningar Fi-familjer i falttest

E-2020 M2021-2024 -mal

Bakgrund

Gpop 7 bestar av tva gamla plustrad, 23 nya plustrad samt 38 kloner fran halvsyskon.
Totalt ar det 63 founders. Samtliga har bedémts som autoktona men detta har €j
verifierats.

Lige

I Gpop 7 23 familjer korsade. 2020 forokades 13 familjer till moderplantor. 2022
forokades dessa till sticklingar som planterades ut tillsammans med material frdn Gpop8
hosten 2023. Sedan tidigare finns fem familjer i fattest. Totalt finns det 19 familjer i
falttest 2024.
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Gpop 8 (plantagezon G4 och G5)

Gpop 8
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Bakgrund

Gpop 8 bestér av ett gammalt plustrad, 39 nya plustrad samt 24 kloner fran halvsyskon.
Totalt dr det 64 founders. Samtliga har bedomts som autoktona men detta har ej
verifierats.

Lige

I Gpop 8 har 67 familjer korsats. 2020 férokades 13 familjer till moderplantor. 2022
forokades dessa till sticklingar som planterades ut tillsammans med material frén Gpop7
hosten 2023. Sedan tidigare finns atta familjer i falttest. Totalt finns nu alltsd 21 familjer i
falttest.

Gpop 9 (plantagezon G4 och G5)
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Bakgrund

Gpop 9 ar uppdelat i en del som hanterats i Mellansverige och en i norra Sverige. Den
mellansvenska delen bestar av tva helsyskongrupper som nyttjades inom
klonskogsbruksprojekt. Den ena, med sju founders, kommer frén Hilleshogs
klonskogsbruksprogram och bestér i huvudsak av helsyskonkorsningar av svenska
plustrad fran froplantage Jung. Den andra, med tio founders, kommer fran det
mellansvenska klonskogsbruksprojektet och bestéar av helsyskon av plustriad med olika
ursprung (svenskt, polskt, andra generationens vistkontinentalt) samt halvsyskon fran
Lettland och bestandsfropartier. Den norra delen bestér av 27 plustrdd insamlade 1983
samt tio testade kloner som hiarstammar frén halvsyskon av plustrad insamlade 1983.

Lige

De Mellansvenska materialen har blommat intermittent under de senaste 10 aren och
efter blomningsaret 2019 dr den mellansvenska delen i princip klarkorsad. Denna del har
tillsammans med ett antal familjer fran de norra delarna satts upp 2020 och stacks 2023.
Denna del kommer att laggas ut i faltforsok tillsammans med en del av Gpop 10 under
2025. I norra delen sa har blomningen tagit fart och 2022 och 2023 har vi lyckats utféra
36 korsningar. Darmed saknas endast fem icke paborjade korsningar och det aterstér att
avsluta fem paborjade korsningar. De lyckade korsningsaktiviteterna har gjort att
material har kunnat tas in i sddd. 2023 sdddes 26 familjer till moderplantor, vilka
kommer planteras under nista ramperiod. Sedan tidigare finns endast nagra
kopplingsbryggor i falttest.

Gpop 10 (plantagezon G5)
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Bakgrund

Gpop 10 ar uppdelat i fyra huvudsakliga materialgrupper, tvd som avkommeprovats
traditionellt med froplantor och tva som tillhort det mellansvenska klonskogsbruket. De
tva som traditionellt avkommeprovats (Gpop 10a och Gpop 10b) bestar av plustrad fran
gamla och nya plustriadsurvalet och darutéver dven fran plantage Nedra Sandby (vilket
innebar ett visst inslag av 6steuropeiskt ursprung). Totalt finns 34 founders i dessa tva
grupper. Den tredje materialgruppen, Gpop 10c, bestar av 16 founders av vitryskt
bestandsfro dar plantskoleurval gjorts pa fenologi och som dérefter klontestats. Den
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fjarde materialgruppen, Gpop 10d med 20 founders, bestar av klontestade avkommor
fran ett stort antal EttO-froodlingar.
Lige

Materialgrupperna Gpop 10a och Gpop 10b ir i princip klarkorsade och dir lades F1-
forsok ut 2009 med péfoljande pre-selektion 2017. Dessa Fi-kloner finns i dagslaget i
kruka i Ekebo i vantan pa sluturval. Merparten av klonerna i materialgrupp Gpop 10c
korsades klart och sdddes upp 2016. Faltférsok med dessa, tillsammans med material fran
Gpop 11, lades ut 2021/2022. Det yngsta materialet 4r Gpop 10d men 2019 blommade en
betydande mingd av dessa och darmed sdddes moderplantor av cirka halften av det
planerade antalet korsningar mellan founders upp 2020 och stacks 2023. Denna del
kommer att laggas ut i faltforsok tillsammans med en del av Gpop 9 under 2025.

Summerat dr merparten av founders i Gpop 10 klarkorsade och i olika stadier av
forokning. Det terstar 14 founders av 70 att korsa dar merparten tillhor gruppen Gpop
10d.

Gpop 11 (plantagezon G5)
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Bakgrund

Gpop 11 ar uppdelat i tva grupper som avkommeprovats traditionellt med froplantor och
bestér i huvudsak av plustriad frin nya plustradsurvalet men dven néagra frin det dldre
plustradsurvalet. Totalt finns 65 founders i dessa tva grupper.

Lige

Materialet till dessa bada grupper finns i arkiv i Brunsberg dar huvuddelen av founders
(45 foraldrar) korsats och lagts ut i faltforsok under 2013 och 2014. Dock gjordes en
slutmitning av dessa forsok under tiden som materialet sdddes upp vilket fick till foljd att
vissa justeringar av urvalet gjordes: ett antal korsningar ur Gpop togs bort vilka istllet
fick bilda en forsoksserie med lang forflyttning i latitud och temperaturklimat med
huvudsakligt syfte att undersoka blomning. 2015 gjordes kompletterande korsningar pa
ytterligare 18 foraldrar och denna senare del lades ut i faltforsok tillsammans med en del
av Gpop 10 under 2021/22. I och med detta ar founders i Gpop 11 klarkorsade. Under
2021 gjordes ett experiment att sticka en pre-selektion av de dldsta forséken (44 levande
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familjer) men detta bedomdes €j vara en framkomlig vig sa pre-selektionen ympades
i stéllet 2023.

Gpop 12 (plantagezon G6 och till del G8-9M)
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Bakgrund

Gpop 12 ar uppdelat i tre huvudsakliga materialgrupper. En grupp med 32 founders som
bestar av dldre svenska plustradskloner som avkommeprovats traditionellt med
froplantor. De tva andra grupperna, med 32 founders, kommer frén Hilleshogs
klonskogsbruksprogram och bestér av en blandning av kloner fran fropartier av svenskt,
slovakiskt, vitryskt och ruménskt ursprung samt hel- och halvsyskonfamiljer av svenska
och finska plustrad.

Lige

De gamla plustraden har korsats klart och lagts ut i faltférsok i tvd omgéngar under 2002
samt 2005/2011/2012). Den dldsta forsoksserien pre-selekterades 2009 och sluturval
skedde 2017. Dessa finns nu i krukor i S6dras vixthusplantage samt jordbundna i
Maltesholm. De forsta individerna har borjat blomma under 2019 och blommade mer
frekvent 2022 vilket gjort att mer dn hilften av F1-forildrarna ar genomkorsade. I den
yngre serien gjordes en pre-selektion och risinsamling/stickning 2021 men dven denna
(jfr Gpop11) fick ympas om 2023 dé stickningsresultatet inte var tillfredstillande.
Hilleshogsmaterialen blev i stor utstrackning genomkorsade och uppsddda 2016 och lades
ut i forsok 2021/22. En komplettering av de kloner som ej korsats alls och de som bara
varit med i en korsning sdddes upp 2021 med avsikt att etablera en forsoksserie
tillsammans med Gpop 14. I och med detta kan vi i princip bedéma att
foundergenerationen av Gpop 12 ar klarkorsad.
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Gpop 13 (plantagezon G6 och till del G8-9M)
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Bakgrund

Gpop 13 ar uppdelat i tvd huvudsakliga materialgrupper. Béda bestér av vitryskt
bestandsfro som testats inom det mellansvenska klonskogsbruket. Inom bada grupper
har fenologi (plantskola och/eller falt) anvants for att dela upp klonerna inom
materialgrupperna till olika zoner. Senskjutande kloner har valts ut till Gpop 13 medan
kloner med intermediar skottskjutning/invintring valts till Gpop 10 och Gpop 14.

Lige

En liten del av materialet (sex founders) ingar som en stor brygga (alternativt som ett
deltest av Gpop 13) i en Gpop 14-foérokning som planterades 2014/15. 2018 sidddes
ytterligare en delmangd upp (23 founders), stacks 2021/2022 och lades ut i faltférsok
2023/2024. Efter det stora blomningséret 2019 blev merparten av founders korsade,
sdddes upp 2020 och stacks 2023 (46 founders). I och med att Gpop 13 haft ett “6vermal”
pé founders, kan vi i princip bedéma att foundergenerationen av Gpop 13 ar klarkorsad.
Bryggmaterialet fran de dldsta forsoken genomgick en pre-selektion och ympades till
arkiv under 2024.
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Gpop 14 (plantagezon G8-9M)
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Bakgrund

Gpop 14 ir uppdelat i fyra huvudsakliga materialgrupper. En grupp med tio founders som
bestar av vitryskt bestandsfro och en med 20 founders som bestér av klonade halvsyskon
till gamla plustrad i EttO-plantager som testats inom det mellansvenska klonskogsbruket.
Inom grupperna har fenologi (plantskola och/eller filt) anvénts for att gora ett
plantskoleurval av klonerna. Intermediirt skjutande och avslutande kloner ar de som
valts ut till Gpop 14. De tva andra grupperna, med 33 founders, kommer fran Hilleshogs
klonskogsbruksprogram och bestar av en blandning av kloner fran fropartier av svenskt,
slovakiskt, vitryskt och ruménskt ursprung.

Lige

Hilleshdgsmaterialen blev timligen vil genomkorsade under blomningsaret 2006 och
25 founders uppforokade 2009. Pre-selektion i denna forscksserie gjordes 2023 och
tillhorande arkivympning under 2024.

Dérefter blev dnnu fler Hillehogsmaterial och en betydande del av det vitryska materialet
korsade 2015 och uppforokade i en mindre omgéng 2018, stuckna 2021/2022 och utlagda
iforsok 2023/2024. Blomningsaret 2019 gick det att korsa igenom merparten av de
aterstdende founders. Dessa korsningar sdddes upp 2021 med avsikt att etablera en
forsoksserie tillsammans med Gpop 12.

Summerat d4r merparten av founders i Gpop 14 klarkorsade och i olika stadier av
forokning. Det terstar 12 founders av 63 att korsa dar merparten tillh6r gruppen av
material med halvsyskon till plustriad i EttO-fr6odlingarna.

Gran sodra Sverige — generell bakgrund

Ett stort antal plustrdd med mycket varierad bakgrund finns tillgiangliga for sodra
Sverige, det vill sdga froodlingszon G7 och G8-9S. For var och en av dessa tva
froodlingszoner ska det finns fyra foradlingspopulationer baserat pa vardera 50 utvalda
och testade plustrad sa kallade founders, men denna indelning &r dnnu inte helt klar.
Founders med sen skottskjutning och bra invintringsmonster har valts ut for plantagezon
G7, medan founders med tidig skottskjutning och bra tillvaxt i ett mildare klimat har valts
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for G8-9S. Darefter har fokus varit pa att g snabbt framat i foradlingen och founders har
korsats inom respektive plantagezon sa snart som det varit mgjligt. Vid indelning av
materialen inom vardera plantagezonen bedoms det inte som nodvindigt att gora en
uppdelning baserat pa olika klimatzoner inom respektive plantagezon utan tonvikt
kommer att ligga pa skattade avelsvarden, sldktskap och nar traden borjar blomma och
dirmed dr mojliga att anvanda for korsningar. Senast i samband med att F2 korsningarna
utfors maste materialen delas in i foradlingspopulationer.
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Bakgrund

Gpop 15—18 bestér av en gemensam materialgrupp avsedd for froodlingszon G7.
Founders har valts for sen skottskjutning och bra invintringsmonster for att klara lite
tuffare klimatzon. De plustradskloner som inte ingick i klonskogsbruksprogrammet har
avkommeprovats traditionellt med froplantor. De andra som ingick i Skogforsks och
Hilleshogs klonskogsbruksprogram har avkommetestats i klonforsok.

Lige

De utvalda plustraden (founders) har korsats klart och F1 avkommorna testas nu genom
klonf6érsok med fyra forsok i varje serie. Hittills har det satts upp 8 2 forsoksserier med
varierande antal familjer, det finns idag (ar 2025) 359 familjer ute i klontest. Frin dessa
serier har 347 F1 kloner valts och dessa finns for nuvarande i plantskolan pa Ekebo, i fasta
arkiv kring Ekebo/Maltesholm, i S6dras viaxthusplantage eller i intressenternas
fréodlingar.

Vid genomférandet av F2 korsningar har materialet inom G7 delats upp i fyra olika
operativa grupper baserat pa materialets &lder och sannolikhet att praktiskt kunna
korsas. Samtliga founders inom respektive grupp saknar genetisk koppling genom nigon
helsyskonkorsning med en annan grupp. Dessa grupper kommer framover att utgora
Gpop 15—18 men indelningen 4r dnnu inte helt klar. Ett fiatal korsningar har gjorts inom
den dldsta materialgruppen de senaste dren, totalt finns 29 F2 familjer med varierat
slaktskap i frofrysen.
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Gpop 19-22 (plantagezon G8-9S)
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Bakgrund

Gpop 19—22 bestér av en gemensam materialgrupp avsedd for fréodlingszon G8-9S.
Founders har valts for tidig skottskjutning och bra tillvixt i ett mildare klimat dn
froodlingszon G7. De plustradskloner som inte ingick i klonskogsbruksprogrammet har
avkommeprovats traditionellt med froplantor. De andra som ingick i Skogforsk och
Hilleshogs klonskogsbruksprogram har avkommetestats i klonférsok.

Lige

De gamla plustraden har korsats klart och F1 avkommorna testas nu genom klonférsok
med fyra forsok i varje serie. Hittills har det satts upp 5 V2 forsoksserier med varierande
antal familjer, det finns idag (&r 2025) 304 familjer ute i klontest. Fran dessa serier har
172 F1-kloner valts och dessa finns for nuvarande i plantskolan pa Ekebo, i fasta arkiv
kring Ekebo/Maltesholm, i Sodras vaxthusplantage eller i intressenternas froodlingar.

Vid genomférandet av F2-korsningar har materialet inom G8-9S delats upp i fyra olika
operativa grupper baserat pa materialets dlder och sannolikhet att praktiskt kunna
korsas. Samtliga founders inom respektive grupp saknar genetisk koppling genom nagon
helsyskonkorsning med en annan grupp. Dessa grupper kommer framover att utgora
Gpop 19—22 men indelningen ar dnnu inte helt klar. Ett fatal korsningar har gjorts inom
den dldsta materialgruppen de senaste dren, totalt finns 52 F2-familjer med varierat
slaktskap i frofrysen.

Bjork

Till f6ljd av ett 6kat intresse av bjork i borjan pa 1980-talet startades 1989 ett nytt
program for langsiktig foradling av bjork. Mélen i detta foradlingsprogram var att ta fram
bjork med snabb etablering och tidig h6jdutveckling, h6g torrsubstans och battre
virkeskvalitet. Som utgdngsmaterial anvindes 1100 plustrad frén sju populationer. Fem
av dessa populationer var svenska och i dessa gjordes en okulir vardering, de andra kom
fran Finland och déar valdes plustraden ur forsok. Sverige indelades i fyra
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foradlingspopulationer, tre i norr och en i soder. Den sydliga populationen har senare
delats upp ytterligare.

Baspopulationen for sédra Sverige omfattade cirka 650 fenotypiskt utvalda plustrad som
sedan har avkommetestats i faltforsok. Urval av founders for fyra foradlingspopulationer
gjordes baserat pa alla forsoksresultat som var tillgdngliga 2016 och med hjilp av
avelsviardering i TreePlan men utan att anvinda OPSEL. 2017 ympades de nya
populationerna och framtida korsningar kommer att géras inom de definierade
populationerna. Korsningar har paborjats och forsta faltforsoken med Fi-material
anlades 2023. Korsningsfro fran perioden 2022—2024 finns tillgéngligt for etablering av
nya tester. Det har dven skapats en Elitpopulation fér s6dra Sverige genom att vilja ut de
basta traden oavsett populationsindelning och de férsta Fi-materialen visade lovande
resultat och nya har planterats. Denna population 6verlappar nir det giller material med
de ordinarie foradlingspopulationerna och mélsittningen ar att driva denna snabbare
framat med mer fokus pa genetisk vinst och mindre p4 att behélla genetisk diversitet.

For samtliga zoner i norr anlades i borjan pa 1990 talet avkommeforsok med fritt
avblommat fro, samtidigt som vi testade material fran finska froplantager eftersom de
kommit langre i sin foradling. Delar av materialet Bpop 1—3 valdes fran de basta
familjerna i 4ldre avkommeforsok anlagda pa 1940- och 70-talet. For zon B3 anlades en
vaxthusfréodling med samtliga kloner i populationen (176 st). Fro till avkommeforsok
samlades i vixthuset, dvs polymix mellan valda plustrad. Arbetet har fokuserats pa
datainmatning i Dataplan, bade &ldre faltférsoksdata och nyrevisioner. Urval har gjorts
till tva froodlingar. Fritt avblommat fr6 har insamlats fran nyutvalda plustrad i tva
avkommeforsok.

Ar 2023 anlades tre nya F1-forsok med korsningsfré som var yngre in 2022 frin fyra
sydsvenska populationer (B7-B4). Dessutom planterades Fi-plantor fran Elitpopulation i
en serie av fem demoforsok som kan anvandas till foradling. 2022, 2023, 2024 utférdes
109 nya helsyskonkorsningar som gav varierande antal fro.

Aret 2024 anlades fyra nya F1-forsok med korsningsfré som var yngre in 2023 frin tre
sydliga populationer (B5-B7). Dessutom utfordes cirka 50 nya korsningar i de
populationerna i 2024.

I norr anlades fyra avkommeforsok 2024, i huvudsak f6r zon B2 men med kopplingar till
B1 och B3. Material i forsoken bestar av helsyskonkorsningar samt fritt avblommat fré
fran plustrad insamlat i forsok S23F9330520 Burtrask.
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Rysk lark

Rysk lark kan delas upp i tva delmaterial; gamla plustrad och nya plustrad. De gamla
plustrdden ar de som samlades in frén olika héll under 1900-talets forsta halft. Dessa har
sedan hamnat i olika arkiv och fréodlingar dar de kommit att bli stdende och kunnat
fangas upp under 2015—2020. Totalt ror det sig om cirka 100 plustrad insamlade fran
olika delar av mellersta och norra Sverige fran fenotypurval i praktiska kulturer samt en
del finska kloner som skinkts till Sverige under 1950-talet. De nya plustriden ar de trad
som kommit till Sverige via "rysk-skandinaviska larkprojektet” initierat av Owe
Martinsson och stottat av bland annat Skogforsk. Dessa finns halvsyskonfamiljer i olika
forsok i Sverige och ar nu tillgingliga for urval.

Ett foradlingsprogram for rysk lark har startats och ett forsta urval gjordes 2018 for norra
Norrland. Planen ir att dela in rysk lark i sju populationer. Det forsta urvalet anses vara
population L2. Under 2020—2024 har urval gjorts till L7, L4 och Ls. L7 har placerats i
Ekebo, L4 i Sdvar och L5 kommer planteras i Mellansverige hos en fréodlingsintressent.
Samtliga korsningsarkiv kommer framgent att designas som fréodlingar i SEEDPLAN®
for att sedan kunna samla friavblommat, s kallad "Breeding without Breeding”. Valet foll
pé denna strategi dé lark ar mycket sviarkorsad och det ekonomiska utrymmet litet.

Ett nyfinansierat projekt hos Sodras forskningsstiftelse gor nymatning majlig av det
sydligaste familjeforsoket utanfér Gullringen varfor urvalet till L7 kan komma att justeras
négot nir nya fenotypdata plockats in och nya genetiska analyser gors.

Utover anstrangningarna att sitta ihop foradlingspopulationer sa pagar dven ett traget
arbete med att samla in friavblommat fré fran de gamla plustraden i de olika arkiven i
Sadvar. Arbetet har varit relativt lyckosamt varfor vi har kunnat s upp en del material och
2024 planterades ett litet larkavkommeforsok i Vindeln, Vasterbotten i anslutning till ett
bjorkforsok. Planen framat ar att fortsétta lagga ut avkommeforsok i anslutning till andra
forsok i den mén detta 4r mojligt. Strategin efter detta bygger pé faderskapsanalys
kombinerat med urval framat i halvsyskonfamiljer.
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Figur 3. Karta som visar geografisk utbredning av malomrade for olika féradlingspopulationer av lark
(Lxx i kartan).
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Hybridlark

Huvudstrategin for larkforadling i sodra Sverige ar att foradla separat pa europeisk och
japansk lark for att sedan vilja ut de basta traden av vardera arten for att producera
hybridlark.

Ett arkiv avsett for europeisk lark designat som en froodling via SEEDPLAN® anlades
under 2017 pa Ekebo. Dir ingar 53 kloner ur en forsoksserie med sudetisk lark som
slutmaitts. Utover dessa har arkivet kompletterats med 57 andra europeiska genotyper
som stétt utspridda i arkiv kring Ekebo. Genom denna forsorg har ett stort
sammanhangande arkiv skapats dar OP fro kan samlas for framtida genomiska studier.
Tva forsck anlades 2018 for urval bakat av plustrad av japansk och europeisk lark som
stér i arkiven pa Ekebo. En forsta utvardering gjordes efter sex ars tillviaxt 2023,
prelimindra data finns men for sluturval kravs en senare métning vid 10 ars dlder. Fyra
forsok med material fran polska Sudeterna planterades 2019 dar avkommor fran cirka 8o
halvsyskonfamiljer planterades. En forsta prelimindr métning har genomforts men det
kravs mer tillvixtdata vid hogre forsoksalder for att genomfora ett bra sluturval. Arkivet
kommer att kompletteras med de 80 basta klonerna fran dessa forsok.

For Japansk lark har det varit valdigt dalig blomsattning under aren, de japanska
klonerna har dven sttt blandade med europeiska kloner och darfoér har inte OP-skord av
fro varit aktuellt. Dock har dessa ympats upp och alla 47 genotyper som funnits i olika
arkiv skall placeras i ett gemensamt arkiv for endast japansks lark designat som en
froodling enligt SEEDPLAN®. Planen ar att inom 3—5 ar samla fr6 och avkommetesta
dessa i en gemensam serie forsok som lankar ihop gamla och nya avelsvirden.

Ek

Sedan 2018 har ett projekt initierats att samla in ekollon och avkommepréva skogsek,
bergek och rodek i gemensamma férsok. Plustradsurval pa bergek och rodek gjordes
under 1990- och tidigt 2000-tal. De nya férsoken anlades pa tva lokaler under 2020.
Insamling av ekollon for tre nya avkommeforok har gjorts och forséken anldggs under
2025. Extra fokus pa bergek har gjorts i ett europeiskt samarbete (Optforests) dar svenskt
material ingdr i en ny tradslags- och provenensforsoksserie

Douglasgran

I ett projekt med start &r 2019 har 6ppet pollinerat fré samlats in fran samtliga plustrad i
de svenska froplantagerna Gétebo och Slogstorp. Detta material utgor den totala
foradlingsbasen for douglasgran. Tva nya avkommeforsok, ett i Sverige och ett i Danmark
(gors som ett samarbetsprojekt) har anlagts for urval framét genom att vélja de basta
traden i de basta familjerna i bra provenienser. Det 1dngsiktiga malet med forsoken ar att
gora urval till nasta foradlings- och froplantagegeneration. En molekylar
proveniensanalys av plustrdden i fréplantagerna har anviants som underlag till
sarplockning av Gatebo.
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Contortatall

Den langsiktiga planen for contortaforadlingen ar att jobba med 11
foradlingspopulationer. An s linge Ar materialet uppdelat i sex serier, C1-C6, och den
slutliga uppdelningen av materialet i foradlingspopulationer ska goras efter slutligt urval
av de pagéende forsoken da det kommer att finnas tillrackligt med resultat nar det galler
anpassning till olika klimat och samverkan mellan genotyp och miljo.

Foradling av contortatall pagér i sin tredje foradlingscykel dar falttesterna planterades
under 2008-2018. Strategin ir klontestning med urval framét dar sticklingsforokade Fa-
familjer testas i 39 filttestlokaler. I nuldget har serierna C1, C2, C3, C4 samt delar av C5
och C6 genomgatt mitningar efter atta ar i falt. C3 har genomgatt urvalsmatningen vid
15 ars dldern och uppvisar god fenotypisk tillvixt samt lovande genetiska vinster.
Utvarderingen av avkommeforsok i alla serierna for nésta generations urval fokuserar pa
tillvaxt, 6verlevnad och extern vedkvalitet sisom stamrakhet och grenkvalitet.
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